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 - Apresentação.

- Como o meu trabalho, de um biólogo, poderia 

ser mais interessante aqui?
 - Expectativa.



O PROBLEMA BIOLÓGICO
 - Biologia Comparada = Comparar organismos ou 

parte deles.
Exemplos:  Indivíduo Sadío/Doente,

                   Microorganismo resistente/suscetí vel    

   

Algumas comparações 

são intuitivamente fáceis. 

    



- Primeiro passo: Estabelecer homologias.

- Mas e....

Estruturas homólogas são aquelas que apresentam uma 

mesma origem evolutiva.



Objetivos do meu projeto:

Identificar, nas luciferases de  coleópteros, os resíduos 

responsáveis pela modulação da cor da luminescência por elas 

emitida.



Lampyridae Elateridae Phengodidae

As três maiores famí lias de coleópteros 

luminescentes.



O sistema que gera luz em coleópteros é formado basicamente por: 

 um substrato denominado de luciferina, uma enzima denominada luciferase, 

ATP e Oxigênio.



Modelo da 

luciferase de 

Coleóptera

Luciferina  de 

Coleóptera



FloatingFrame

FloatingFrame



Existem softwares já desenvolvidos para o propósito?

- Sim.

Desenvolver outro?

Programas poderosos / áridos.

Programas amigáveis / sem recursos.

Programas poderosos e amigáveis / não disponíveis 

para todos os Sistemas Operacionais.

MPAling



Trabalhando interativamente com o MPAlign:



Alinhando as seqüências com MALIGN:



Alinhando com CLUSTALW:



Colorindo cada resíduo:



Enfatizando a conservação:



Personalizando:



Trabalhando internamente às seqüências:



Criando seqüência consensus:



Gerando Relatórios:



FloatingFrame

Gerando Relatórios:



Outros....
DNA

  - Seqüência reverso.

  - Seqüência reverso complemento.

Salva seqüências em formato FASTA.

Salva alinhamento em formato NEXUS.
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